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Probe Symbol Direction raw	
  p-­‐value FDR Probe Symbol Direction raw	
  p-­‐value FDR
AA001611 FLJ11506 + 0.0003 0.0390 AA862484 mimitin + 0.0005 0.0485
AA004664 -­‐ 0.0003 0.0390 AA873060 STMN1 -­‐ 0.0004 0.0431
AA025807 WSB1 + 0.0002 0.0388 AA884085 -­‐ 0.0001 0.0297
AA029597 + 0.0004 0.0431 AA917432 WDFY4 -­‐ 0.0001 0.0297
AA029997 COL4A5 + 0.0005 0.0485 AA936183 TPX2 -­‐ 0.0003 0.0390
AA043550 CROT + 0.0002 0.0388 AA970393 -­‐ 0.0004 0.0431
AA055992 TNFAIP8L1 -­‐ 0.0001 0.0297 AA974939 + 0.0004 0.0431
AA057156 IL2RB -­‐ 0.0003 0.0390 AI003004 PTK2 -­‐ 0.0002 0.0388
AA070381 PRKAG1 -­‐ 0.0002 0.0388 AI003379 + 0.0002 0.0388
AA083032 CCNG1 + 0.0002 0.0388 AI015986 RASSF2 -­‐ 0.0001 0.0297
AA100612 RRS1 -­‐ 0.0002 0.0388 AI075391 + 0.0005 0.0485
AA100696 TSPAN4 -­‐ 0.0003 0.0390 AI141490 PTX3 -­‐ 0.0003 0.0390
AA131471 ZC3H12C + 0.0005 0.0485 AI168209 LOC401954 + 0.0001 0.0297
AA155803 RAB43 -­‐ 0.0003 0.0390 AI183360 OLFML1 -­‐ 0.0004 0.0431
AA156054 RPS27L + 0.0001 0.0297 AI208508 + 0.0002 0.0388
AA160906 SIPA1 -­‐ 0.0001 0.0297 AI217568 ZNF471 + 0.0002 0.0388
AA176581 MB -­‐ 0.0001 0.0297 AI288845 CCRL2 -­‐ 0.0004 0.0431
AA189113 PGM3 -­‐ 0.0003 0.0390 AI360772 MYO1F -­‐ 0.0001 0.0297
AA236164 CTSS -­‐ 0.0001 0.0297 AI369722 LRP4 + 0.0004 0.0431
AA278321 GYLTL1B -­‐ 0.0002 0.0388 AI424433 SLC4A1AP + 0.0004 0.0431
AA281572 GOLGA8B + 0.0001 0.0297 AI671604 FDXR + 0.0003 0.0390
AA283062 CLK2 -­‐ 0.0003 0.0390 AI688112 BBC3 + 0.0001 0.0297
AA285155 MCM5 -­‐ 0.0001 0.0297 AI733650 ZDHHC1 + 0.0001 0.0297
AA292063 GSTP1 -­‐ 0.0005 0.0485 H06284 -­‐ 0.0004 0.0431
AA400317 POLE4 -­‐ 0.0002 0.0388 H11987 LOC130940 -­‐ 0.0005 0.0485
AA401345 C12orf10 -­‐ 0.0003 0.0390 H12254 C14orf130 -­‐ 0.0002 0.0388
AA406242 GMPR -­‐ 0.0001 0.0297 H12338 TYROBP -­‐ 0.0001 0.0297
AA406449 DDB2 + 0.0001 0.0297 H12636 RSAFD1 + 0.0003 0.0390
AA411988 + 0.0003 0.0390 H17486 LSM4 -­‐ 0.0004 0.0431
AA416866 NDUFA13 -­‐ 0.0004 0.0431 H48138 LOC145474 + 0.0003 0.0390
AA418675 ADPRH -­‐ 0.0002 0.0388 H54812 + 0.0003 0.0390
AA430032 PTTG1 -­‐ 0.0005 0.0485 H56349 FGL2 -­‐ 0.0002 0.0388
AA446600 HUWE1 -­‐ 0.0001 0.0297 H65988 RAD51L1 + 0.0004 0.0431
AA447661 SESN1 + 0.0001 0.0297 H90848 + 0.0001 0.0297
AA449336 PRC1 -­‐ 0.0003 0.0390 H98855 PLXNC1 -­‐ 0.0003 0.0390
AA454585 SFRS2 -­‐ 0.0001 0.0297 N26517 + 0.0001 0.0297
AA454651 MKL1 -­‐ 0.0002 0.0388 N27179 BST1 -­‐ 0.0003 0.0390
AA454691 TNRC5 -­‐ 0.0003 0.0390 N30597 TLR7 -­‐ 0.0001 0.0297
AA454928 PHKB -­‐ 0.0001 0.0297 N32811 PTAFR -­‐ 0.0001 0.0297
AA458464 CTNNBL1 -­‐ 0.0003 0.0390 N39603 MAP3K5 + 0.0001 0.0297
AA461521 BPY2IP1 -­‐ 0.0004 0.0431 N43930 DNMT1 -­‐ 0.0003 0.0390
AA463473 DGCR6L -­‐ 0.0004 0.0431 N62269 IRF8 -­‐ 0.0002 0.0388
AA463476 FBXW4 -­‐ 0.0004 0.0431 N63943 LYZ -­‐ 0.0001 0.0297
AA464346 PAFAH1B3 -­‐ 0.0001 0.0297 N70057 LST1 -­‐ 0.0001 0.0297
AA478473 COMMD9 -­‐ 0.0001 0.0297 N76256 -­‐ 0.0003 0.0390
AA479093 ITPR2 -­‐ 0.0001 0.0297 R09069 GBE1 + 0.0002 0.0388
AA482287 PTP4A1 + 0.0001 0.0297 R19158 STK6 -­‐ 0.0003 0.0390
AA486016 VAMP3 -­‐ 0.0004 0.0431 R19306 NFIX -­‐ 0.0001 0.0297
AA486838 SFRP4 -­‐ 0.0004 0.0431 R23752 MRPS12 -­‐ 0.0005 0.0485
AA495950 RRM2B + 0.0001 0.0297 R28292 LOC440841 + 0.0005 0.0485
AA598487 GART -­‐ 0.0002 0.0388 R33755 GSTP1 -­‐ 0.0003 0.0390
AA598759 PGD -­‐ 0.0003 0.0390 R43646 + 0.0001 0.0297
AA598863 -­‐ 0.0003 0.0390 R45118 -­‐ 0.0004 0.0431
AA620485 NUSAP1 -­‐ 0.0005 0.0485 R62862 MYCL1 -­‐ 0.0001 0.0297
AA629262 PLK1 -­‐ 0.0001 0.0297 R68634 MFAP5 -­‐ 0.0003 0.0390
AA644105 + 0.0005 0.0485 R86970 MTMR12 -­‐ 0.0001 0.0297
AA664040 WARS -­‐ 0.0003 0.0390 R89765 DDAH1 + 0.0001 0.0297
AA664179 KRT18 -­‐ 0.0003 0.0390 R91146 PDE3B + 0.0002 0.0388
AA668703 EIF3S4 -­‐ 0.0004 0.0431 R92609 CSF1R -­‐ 0.0001 0.0297
AA676484 CAPNS1 -­‐ 0.0002 0.0388 T48864 -­‐ 0.0001 0.0297
AA677457 THRAP2 + 0.0003 0.0390 T67106 P2RY13 -­‐ 0.0002 0.0388
AA683565 NOVA1 + 0.0001 0.0297 T69304 -­‐ 0.0003 0.0390
AA701652 GNLY -­‐ 0.0002 0.0388 T70612 KLHDC8B -­‐ 0.0001 0.0297
AA702254 HLA-­‐DOA -­‐ 0.0002 0.0388 T71757 HMOX1 -­‐ 0.0004 0.0431
AA702568 + 0.0002 0.0388 T72691 -­‐ 0.0003 0.0390
AA702606 RLF + 0.0001 0.0297 T99639 -­‐ 0.0004 0.0431
AA707400 FRMD4A -­‐ 0.0001 0.0297 W16836 HLA-­‐DQA1 -­‐ 0.0005 0.0485
AA707766 TLR8 -­‐ 0.0004 0.0431 W37753 CLN3 -­‐ 0.0005 0.0485
AA707871 TIPARP -­‐ 0.0005 0.0485 W56582 + 0.0001 0.0297
AA709036 RGS10 -­‐ 0.0002 0.0388 W58032 FRZB -­‐ 0.0003 0.0390
AA757576 JOSD1 -­‐ 0.0002 0.0388 W61116 MAP3K14 -­‐ 0.0004 0.0431
AA777192 POLR2I -­‐ 0.0003 0.0390 W72329 -­‐ 0.0001 0.0297
AA806330 PPM1F -­‐ 0.0001 0.0297 W85878 POU5F1 -­‐ 0.0003 0.0390
AA827401 ATP10B -­‐ 0.0005 0.0485 W88752 MRPL27 -­‐ 0.0003 0.0390
AA862435 GRK5 -­‐ 0.0001 0.0297 W93891 FAM89B -­‐ 0.0003 0.0390
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